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Genom cztowieka

Pod koniec maja 2000 r. przedstawiciele dwdch koixu-
rujacych ze sobg zespotéw badawczych, na wspdélnej konfereicji
prasowej, ogtosili zgodnie wielkg sensacje: ,,sekwencja genonu
cztowieka jest [prawie] rozwigzana”. Ogéinie uwaza sie, ze nz-
wigzanie struktury informacji genetycznej cztowieka bedzie ta-
nowie przetom w biologii i medycynie.

O palme pierwszenstwa konkurowaty: Human Genom tro-
ject, HGP [Rockville, Md, USA] [Projekt Analizy Genomu Czlovie-
ka], kierowany przez Francisa Collinsa oraz prywatna firma Gde-
ra Genomics zatozona przez Craiga Ventera [USA]. Firma CePra
jest whasnoscig prywatng i pracuje na zasadach komercyjnyrh.
Natomiast Projekt Anatizy Genomu Cziowieka [HGP] jest najstm-
niejszym projektem biologicznym finansowanym przez amerykin-
skiego podatnika w wysokosci 3 mld USD, a zatem jest to laj-
drozszy program naukowy w historii biologii. Firma Celera <le-
nomics powstata w maju 1998 r.; jej zatozyciel zapowiedzat,
waéwczas ze petna sekwencja bedzie znana w ciagu trzech latza

. 1/10 budzetu projektu HGP, ktérego zakonczenie badan na-
ktadano w 2005 r. Oczywiscie, postep technologii miat zasid-
nicze znaczenie dla przyspieszenia prac. Popularna na S$wie.ie
»Wojna genomow”, czyli po prostu konkurencja miata istotie
znaczenie dla tak szybkiego osiagniecia sukcesu, aczkolwek
uczciwie trzeba powiedzie¢, ze stosunki pomiedzy liderami osU
projektéw dopiero w ostatnich miesigcach staly sie przyjazie
i nacechowane wzajemng zycztiwoscia.

Nalezy podkresli¢ jeszcze kilka innych istotnych kwestii: Acz-
kolwiek ogtoszono sukces, ale obecnie znamy tylko 97% sekwm-
cji genomu cztowieka [pozostate 3% moze okazac sie nader trid-
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ne i kiopotliwe w oznaczeniu]. Znana jest sekwencja, ale ... nie jest znana funkcja
wiekszosci domniemanych genéw. Niewatpliwie jest to ogromny sukces, jednakze
z uzyskanych wspaniatych osiggnie¢ nie tylko nie wynikajg odpowiedzi na wiek-
szo$¢ znanych pytan, ale ... powstato znacznie wiecej watpliwosci. Przyktadowo bar-
dzo niewiele wiemy o roznicach sekwencji genomow pomiedzy osobnikami tego sa-
mego gatunku, a takze nic nie wiemy na temat zmian w sekwencji genomoéw w trak-
cie rozwoju osobniczego, czyli o przemianach w trakcie rozwoju od oseska do star-
ca, a przeciez roznice w fizjologii w trakcie naszego zycia sa ogromne.

Z calg pewnoscig oznaczenie w 97/ sekwencji genomu cztowieka to ogromne
osiggniecie. W petni poréwnywalne z lotem czlowieka na ksiezyc. To osiggniecie
miato kolosalny wptyw na rozwoj wielu dziedzin pokrewnych, przyktadowo: komu-
nikacje, elektronike, informatyke, materiatoznawstwo itp. Tak bedzie réwniez z ge-
nomika. Najwiekszg jednak wartoscig w odkryciach jest ... otwarcie nowych hory-
zontéw przed nauka i stworzenie nowych mozliwosci.
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