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Poznah

KOMPUTEROWY SYSTEM INFORMACJl NAUKOWEJ

W chwili obecnej istnieje na swiecie szereg komputerowych
systeméw iInformacji naukowej oraz bas danych. Umozliv/iaja
one m. in. idatwy 1 szeroki dostep do réznego rodzaju danych
bibliograficznych;moga byé one gromadzone, a nastepnie dalej
opracowywane dzieki zastosowaniu komputeréw =z odpowiednim
oprogramowaniem znajdujacych sie bezposrednio w
laboratoriach. Pieod najbardziej popularnych programow
umozliwiajacych zakdadanie osobistych bas danych zostato
szczegotowo oméwione w Science (1).

Celem tego artykudu jest przedstawienie komputerowego
systemu i1nformacji naukowej (INFOSYSTEM) opracowanego i
Tfunkcjonujacego od 1986 r. w Zak#adzie Chemii Bioorganicznej
w Poznaniu.

Jedynym, jak dotychczas, powszechnie dostepnym w Polsce i
stosunkowo pe#nym zrdéddem informacji bibliograficznych jest
seria Current Contents (CO 1S1 Philadelphia USA.
Wydawnictwo to jJest dobrze znane i, jak sie wydaje, nie
wymsiga oméwienia.

Opracowany przez nas program komputerowy umozliwia

zatozenie bazy danych bibliograficznych, na ktorag sktadajag

sie 1nformacje wyselekcjonowane z CC przez pracownikow
naukowych. Nastepnie zostajg one wprowadzone do pamieci
komputera w odpow’iednio przygotowanej stacji oraz

uporzadkowane poprzez nadanie numeréow katalogowych, a takze
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poprzez utworzenie podzbioréw tematycznych. W ten sposéb
kazdy z uzytkownikéw moze z datwoscig dotrze¢ do informacji
v.yselekcjonowanych przez siebie w tralccie przegladania CC, a
jednoczesnie moze dodatkov;o v/ poszukiwaniu nowych danych
dokonywa¢ analizy catej bazy. Tak zorganizov/any system np. W
zaktadzie, gdzie realizowanych jest Kkilka czy Kkilkanascie
tematéw badawczych o zblizonym profilu, prov;adzi do stworzenia
basy danych o duzej zawartosci informacji, ktéra dzieki
mozliwosci przeprowadzania szybkich analiz (poszukiwanie wg
stow kluczowych) powinna utatwic planowanie badad,
przygoto\>o0~anie prac przegladowych, prac doktorskich itd.
Podstawowe funkcje programu:

1) zakdadanie bazy danych - dopisywanie nowych jednostek
bibliograficznych (w chw?ili obecnej “z klawiatury');

2) wydrukowywanie nowo wprowadzonych Jednostek
bibliograficznych wg kodéw stosowanych przez uzytkownikow;

3) organizowaiile zbioru reprintéw - przyporzadkowanie
numerow katalogowych, wprowadzanie informacji o pozyskaniu
reprintow;

4) wprowadzanie przez poszczegoélnych uzytkownikow
whasnych opisdow poszczegdlnych pozycji;

5) analiza basy danych - v/yssukiwarxie informacji v;g
kryteridéw obejmujacych ciaggi znaidw we wszystkich elementach
jednostki bibliograficsn©j (tytut , nasv;iska autorow, opis
viasny itd )

Analiza moze by¢ dokonana jednoczesnie wg 50 kr™Mteriow

potaczonych znakiem "lub", a wyszukane 1i1nformacje mogg byc
vysvrietlons na ekranie i ".wydrukowane.

Organizacje podstav.’owego ekranu (Jednej jJednostki
bibliograficznej), 1ilustruje rysunek. Jest ona taka sama
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prsy dopisywaniu nowj."-ch danych, wpisywaniu kryfcericf>w wyboru
oraz odczytywaniu wyszukanych informacji, a -bak”e
przedstawia w jaki sposéb ta informacja zostaje wydrukowana.

Program jest wysoce ‘“‘zautomatyzowany” tzn. obstuguje
prawie wszystkie operacje. Ux;~T:kownik natomiast musi

zapozna¢ sie jedynie z jego mozliwosciami, a takze ze

sposobem uruchomienia poszczegolnych programow oraz
znaczeniem i realizacja polecen, tj- komend w™MsSwi et lanych
dla utatwienia na specjalnson pomocniczym polu ekranu. Caty
system mozna zainstalowa¢ na komputerze typu IBM PC 2z

twardym dyskiem i drukarka. Obsduga nie wymaga specjalnego
przygotowania
Stworzona w 1986 r. w ZCHE PAN baza danych obejmuje ok.

7000 jednostek bibliograficznych, obsduguje 12 tematow

badawczych (40 pracownikoéw naukov,ych) i obejmuje szeroki
v;achlarz probleméw - poczynajac od: syntezy kwasow
nukleinowych i ich analogéy. " dla potrzeb biologii
molekularnej oraz inzynierii genetycznej, poprzez
strukturalne aspekty procesu dojrzewania i funkcji
biologicznej RNA, struktura roslinng gendw tRNA i 5S rRNA,

biologii molekularnej nasion 4ubinu , a konczgac na budowie i
ekspresji gendow roslinnych wuczstniozaoych w symbietycznym
wigzaniu azotu.

Przeprowadzona analiza umozlivfita ustalenie listy 10
czasopism (z ok. 500) najbardziej potrzebnych (1986 r.) w
tej dziedzinie badan (w nawiasie podano liczby poszukiwanych
artykutow) : Nucleic Acids Res (326), Proc. Natl. Acad. Soi.
USA (261), J. Biol. Chem. (232), Biochemistry (181), Nature

(155), EMBO J. (124), Tetrahedron Lett. (132), Cell (115),
Anal. Biochem. (107) i Science ((104).
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Omawiatby system i.nformac

utatwiajacy dostep do informacji bibliograficznych

i naukowej - przyspieszajacy i

- stanie

sie zapewne popularnym narzedziem w pracy badawczej.
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CZASOPISMO:

CELL, 47, 9Bb,36

TYTUL

TRANSFER RMA SHIELDS SPECIFIC NUCLEOTIDES IM
RNA FROM ATTACK BY CHEMICAL PROBES

AUTORZY:
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0?7L

tRNA-R130S014E COMPLEX, 1GS rHNA, Ref. 18
poie pomocni GDioze
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TRANSFER RMA SHIELDS SPECIFIC NUCLEOTIDES IN
RNA FROM ATTACK BY CHEMICAL PROBES

D.MOAZED, H.F. NOLLER

CELL,47,985,B6

tRNA-RIBOSCI4E COMPLEX, [IGS rRNA, Ref. 18

Rys. Organizacja podstawowego \</ydruku

bibliograficznej.
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